Double-stranded methylation patterns of a 104-bp Ll promoter in DNAs
from male and female fibroblasts, male 1leukocytes and female
lymphoblastoid cells using hairpin-bisulfite PCR. Fifteen Ll sequences
were analyzed for DNAs from the first three sources; twelve L1
sequences were analyzed from the fourth source. (Posted on the Laird
Lab website 11-03-06)

MALE ADULT FIBROBLAST LINE (82-6hTERT)

MFIB NM241 (100%)
B82GTTARAGAAAGGGGTGABBGABETATTTGGAAAATBGGT TATTTTTATT, TATTGE@TTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAABEGEBETATTAAGTGATGTGTT
GITTAGTTTTTTTTTTTATTGTT TGTGTGGATTTT TTABET TAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGT TTGEETGAAT TTTT TEETEEGT GGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM243 (100%)
TTAGTTAAAGAAAGGGGTG. GATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGGGTTTTTTAGATTGGTTTAAAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
GATTAGTTTTTTTTTTTATT) TTATGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATATGAAAAGTTTG.TGAATTTTTT TEEGTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM244 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGTGTTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA, GEETATTAAGTGATGTATT
TTAGTTTTTTTTTTTATT@@TTGTGTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGATTTATAATGTGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM246 (99%)
TTAGTTAAAGAAAGGGGTGATGGATTTATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT TATTGTTTTTTTTAGATTGGTTTAAAA, GEETATTAAGTGATGTGTT
GATTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGAGTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGG TTATAATGGGAAAAGTTTG.TGAATTTTTT TEEGTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM247 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAAA. GAGTATTAAGTGATGTGTT
TTAG--TTTTTTTTTATT@@TTATGTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTE@@TTTGTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM248 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGTGTTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA, GEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT@@T TGTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAAAGT TTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM249 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATTAGTTTAAAAAATGGEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTGTTT.GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATGATEEGAAAAGTTTGGTTGAATTTTTTGTTE@EGTGGTTTGTTAAGAGT

MFIB_NM250 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTG. GA TATTTGGAAAAT.GGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGT TTAAAA, GEETATTAAGTGATGTGTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTATT@ETTEEGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEET TATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETE@EGTGGTTTGTTATGAGT
MFIB_NM251 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAAATGGEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT TT.GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGG TTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGT T@EGTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM253 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGATGGTTGTATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAAATGGEETATTAAGTGATGTGTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTATTGTTAGTGTGGATTTTTTAGET TAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTG TGAATTTTTT.T GTGGTTTGTTATGAGT



MFIB_NM254 (99%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAARATEGGGTTATTTTTATT] TATTGEETTTTTTAGATEBGTTTAAGAAABEGIGTATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTATTTEBGTGGATTTTTTAGETTAGTGAGGGTGG GAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEBTCIGTGGTTIGTTATGAGT

MFIB_NM255 (99%)
TGAGTTAAAGAAAGTGTITGABBGATGTATTTGGAAAAGEBGTTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEBGTTTAAAA, GTARATTAAGTGATGTGTT
GITTAG-TTTTTTTATAATTEETTATGTGGATTTTT T T[@ETGAGTGAGGGTGGEET TATAATEHGAAAAGT TTGETGAATTTT T TEBTGT TTGGT TTGTTATGAGT

MFIB_NM257 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG —-TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGEET TTTTTAGATE@EGT TTAAGAA. GEBEBTATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTTA-TTAGTGAGGGTGGGTTTATAAT GAAAAGTTTGEETGAA-TTTTT GTGGTTTGTTATGAGT

MFIB_NM258 %
GTTAAAGAAAGGGGTG ATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGE@ETTTTTTAGATTGGTTTAAAA GEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGATTGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

MFIB _NM259 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGABBGATGTATTTGGAARATEGGGTTATTTTTAT TEGAATAT TGEBT TTTTTAGATEEGTTTAAAAAATGGEBTATTAAGTGATGTGTT
TTAG-TTTTTTTTTTATTEETTGEGTGGATTTTTTAGT T TAGTGAGGGTGGGITTATAATEHGAAAAGTTTGEITGAATTTTTTAT TEBGTGGTTTGTTATGAGT

FEMALE ADULT FIBROBLAST LINE (81-583)

FFIB_NM78 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT) GGTTATTTTTATT.AATATTGTGTTTTTTAGAT GTTTAAGAA, GEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAAT.GAAAAGTTTG TGAATTTTTT GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB_NM80 (98%)
GTTAAAGAAAGGGGTGABBGATGTATTTGGAAAATEEGGTTATT TTTATTEGAATATTGEETTTTT TAGATEEGT TTAAGAAABECEBETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTEET TEEGTGGATTTTTTAGBT TAGTGAGGGTGCE@TTATAATEEGAAAAGT TTGE@TGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB_NM81 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEGEGAAAAGTTTG TGAATTTTTT.T GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB NM82 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGATTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAGAAABBCEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTABBT TAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGT TTGEETGAATTTTT TEETEEGTGGTTIGTTATGAGT
FFIB NM83 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTGATAGABBTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAAA GTATATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTGTTT@E@GTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTT TGEETGAATTTTTTEETGTGTGGTTTGTTATGAGT

FFIB _NM84 (98%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGABEBTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEGTTTTTTAGATEEBGTTTAAGAAABECEETATTAAGTGATGTGTT
TTAG-TTTTTTTTTTATTGITTEEGTGGATTTET TABETTAGTGAGGGTGCRETTATAATEBGARAAGT TTGETGAATTTTTT| GTGGTTTGTTATGAGT



FFIB_NM85 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGE@ETTTTTTAGATEEGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB_NM86 (100%
TGAGT TAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT.GGT TATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAAAAAGGGEETATTAAGTGATGTGTT
.TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTTTTE@E@GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB_NM87 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGE@ETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB NM88 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGABBTATTTGGAAAGTEGGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAGAAABBCEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTEET TEEGTGGATTTTTTABBT TAGTGAGGGTGCEGTTATAATEEGAAAAGT TTGE@TGAATTTTTT GTGGTTTGTTATGAGT

FFIB _NM89 (98%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGABETATTTGGAARATEGGGTTATTTTTATT] TATTGEBTTTTTTAGATEBEBGTTTAAGAAABECEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTEETTEIGTGGATTTTTTABBT TAGTGAGGGTGCEGTTATAATEEGAAAAGT TTGE@TGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

FFFIB NM92 (98%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGABBGATGTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT| TATTGE@TTTTTTAGATEEGTTT CBBTATTAAGEGATGTGTT
BETTAGTTTTTTTTTTTAT BT TATGTGGATTTTT TABBT TAGTGAGGGTGGETTATGATEEGAAAAGT TTGEETGAATTTTT T BB TEEGTGGTTIGTTATGAGT
FFIB NM95 (100%)
GTTAAAGGAAGGGGTG. FGTATTTGGAAAGTE@GGTTATTGTTATT| TATTGTATTTTTTAGATEEGTTTAAAAAATCCEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTEET TEECTGGATTTTTTAGBT TAGTGATGGTGGE@T TATAATGTGAAAAGT TTGE@TGAAT TTTTTGI TEBGTGGTITGTTATGAGT

FFIB NM97 (98%)
IAGT TAAAGAAAGGGGTGATGGAITATTTGGAAAAT GGT TATTTTTATTIAATATTGITTTTTTAGATIGTTTAAGAAAIGITATTAAGTGATGTGTT
T

TTAGTTTTTTTTTTTATTATTT@EGTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTT GTGGTTTGTTATGAGT
FFIB_NM98 (98%

GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGTGTTTTT LAGAT.(_-;l TT GTGTATTAAGTGATGTGTT

TAGTTTTITTTTTTATT GTGGATTTTTTA-TTAGTGAGGGTGG.TTATAAT.GAAAAGTTTGGTTGAATTTTTT TGTGTGGTTTGTTATGAGT

MALE LEUKOCYTE DNA (Al102)

MLYM_NM135 (100%)
TGAGTTAAAGARAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATIGGGTTATTTTTATTEGAATATTGEGTTTTTTAGAT EGGT T TAAAAAATGGIGTATTAAGTGATGTGTT
EE8TTAGTTTTTTTTTTTATTEE T TEEGTGGATTTTTTABBT TAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGT TTGEBTGAATTTTTTATTGIGTGGT TTGT TATGAGT

MLYM NM136 (100%

GTTAAAGAAAGG GABEBTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATAGGTTTAAGAAGEBEGEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTT) TTE@EGTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGTTTGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGT



MLYM NM137 (100%
GTTAAAGGAGGGGGTG TATTTGGAAAATBEGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAGAAABECEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTAGET TAGTGAGGGTGGEGT TATAATEEGAAAAGT TTGETGAAT TTTT TEETEEGTGGTTTGTTATGAGT
MLYM NM139 (100%)

.AGTTAAAGAAAGGGGTGATGGA TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTATT.TT GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM140 (99%)
GTTAAAGAAAGGGGTGABBGATCTATTTGGAAAATEEGGTTATTTTEAT TEBAATATTGEBT TTTTTAGATEEGTTT GTGTATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTEETTEEGTGGATTTTTTAGET TAGTGAGGGTGGETTTATAATGTIGAAAAGT TTGETGAATTT T T TEETEBGTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM141 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTATTATTT.GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM143 (100%)

.AGETAAAGAAAGGGGTGA-GAITATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTIAATATTGITTTTTTAGATTGGTTTAAAAAA.G'TATTAAGTGATGTGTT
TTTTTTEET,

GTTTAGTTTTTTTTTTTATTGTITT GTGGATTTTTTA-TTAGTGAGGGTGG TTATAAT) GAAAAGTTTG.TGAA GTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM144 (100%
TGAGT TAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
ATTTAGTTTTTTTTTTTATT] GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM147 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGEETTTTTTAGATEEGT TTAAGAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGATTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTGTGTGGTTTGTTGTGAGT

MLYM NM150 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGATAGABETATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT| TATTGE@TTTTTTAGATEETTTTAAG GTATATTAAGTGATGTGTT
BBTTAG-TTTTTTTTTTATTGT TTEBGTGGAT TTTT TABBT TAGTGAGGGTGGEGTTATAATEEGAAAAGT TTGEBGGAAT TTTT T BT GTGTGGT TIGTTATGAGT

MLYM NM151 (100%)
GTT-ARAGAAAGGGGTGABEGABETATTTGGAAAATEBGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTIGATTGGTTTAAAAAATCCEBTATTAAGTGATGTGTT
TTAGETTTTTTTTTTTATTGT T T@EGTGGATTTTTTAGET TAGTGAGGGTGGEBT TAT GAT@EGAAAAGATTGATTGAATTTT T T TG TGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM174 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATBEGGTTATTTTTATT TATTGEGTTTTTTAGATEEGTTTAAGAAABECEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTAGETTAGTGAGGGTGGEGT TATAATGTGAAAAATTTGETGAAT TT T T TRETEBGTGGTTTGTTATGAGT
MLYM NM175 (98%)

B8~GTTARAGARAGGGGTGATAGABBTATTTGGAAAATEBGGTTATTTTTACTEBAATAT TGE@T TTTTTAGATIGGTTTAAAARATGGTGTATTAAGTGATGTGTT
GITTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGLGTGGATTTTTTAGT T TAGTGAGGGTGGGT TTATAAT GTGAAAAGT TTGGITGAATTTTTTGETGTGTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM177 (98%)
GTT-ARAGAAAGGGGTGATGGABETATTTGGAAAATEBGGTTATTTTTATT TATECEETTTTTTAGATTGGTTTAAAAAATGCEBTATTAAGTGATGTGTT
TTAGETTTTTTTTTTTAT TEB T TREGTGGATTTTTTAGT TAGTGAGGGTGGEGTTATAAT@EGAAAAGT TTGATTGAATTTTTTAT T@EGTGGTTTGTTATGAGT

MLYM NM180 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGAFGGTECTATTTGGAAAATEGGGTTATTTTTATTEGAATATTGEET TTTTTAGATEEGTTTAAGAAABECBETATTAAGTGATGTGTT
ATTTAG-TTTTTTTTTTATTGETAGTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEITTATAATEYGAAAAGT TTGE@TGAATTTTTT GTGGTTTGTTATGAGT



FEMALE LYMPHOBLASTOID DNA (A54)

FLYM NM275 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGABBGATETAT TTGGAAAATEGGGTTATTTTTATT TATTCEETTTTTTAGATEEGTTTAAGAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTT
B8rTAGTTTTITTTTTTAT @ TEIGTGGAT TTTTTAGT T TAGTGAGGGTGCEBETATAATERGARAAGT TTGETGAATTTTTTGTTGTGTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM276 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT TATTGE@ETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAGEBEGGEBETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGT
FLYM NM278 (100%)

TGAGTTAAAGGAAGGGGTGAGGGATATATTTGGAAAATEGGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAAA-BEGGTTTAAA GTGTATTAAGTGATGTGTT
ATTTAblLl11lil11lAli1lL1GTGTGGATTTTTTAIITTAGTGAGGGTGG TATAAT] AAAAGTTT-@@TTGAATTTTT TIIGTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM279 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGABEGABETATTTGGAAAATEBGGT TATTTTTATT TATTCEETTTTTTAGATEEGTTTAAGAAABEGEB T AT TAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTAT @I TGTGTGGATTTTTTCEETTAGTGAGGGTGGEGTTATAATEEGARAAGTTTCRETGAATTTTT TR TEEGTGGTTTGTTATGAGT
FLYM NM282 (100%

GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGE@ETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM283 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGABBGATGTATTTGGAAAATEGGGTTATTTTTAT TEGAATATTGEBT TTTTTAGATE@GTTTARAA CEBBTATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTEETTEIGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEITTATAATEYGAAAAGT TTGE@TGAATTTTTT GTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM286 (100%
TGAGTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGE@ETTTTTTAGATEEGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTT
GITTTAGTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT GTGGTTTGTTATAAGT

FLYM NM287 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATAGABETATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATTEGAATAT TGEBT TTTTTAGATEEI TTTAAGAAABBGTATATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTGT T TEEGTGGATTTTTTAGET TAGTGAGGGTGGETTTATAAT@EGAAAAGT TTGEIGGAAT T TTTT@@TGTGTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM290 (100%)
TGAGTTAAAAAAAGTGGTGATGGATGTATTTGGAAAAT GGG T TAT T TTTAT TEGAATGT TGEGTTTTTTAGAT TGGTTTAAA CEBBTATTAAGTGATGTGTT
BETTAG-TTTTTTTGTTATTGITTGTIGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGITTATAATGTGAAAAGT TTGATTGAATTTTTT GTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM291 %
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT TATTGEEETTTTTAGATEEGTTTAAAAAABECBETATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTTAGETTAGTGAGGGTGGEBTTATAATEEGAAAAGT TTGEETGAATTTTTTEGTEBGTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM294 (100%)

GAGTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATTAGTTTAAA. GTGTATTAAGTGATGTGTT
TTTAG-TTTTTTTTTTATT@E@TTGTGTGGATTTTTTAGET TAGTGAGGGTGGEET TATAATEEGAAAAGTTTGGTTGAATTTTTT@@TATGTGGTTTGTTATGAGT

FLYM NM383 %
GTTAAATAAATGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTITTATTTGATTATTG TTTTTTAGAT@EGTTTAAAAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTT
TTAGTTTATTTATTTATT] GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTAATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTATGTGGTTTGTTATGAGT



Double-stranded methylation patterns in L1 promoter sequences from DNA of male and female fibroblasts,
male leukocytes and female lymphoblastoid cells, using hairpin-bisulfite PCR. The full set of sequences from
which data were derived for Table I in Burden et al., 2005 are presented here. Methylation states were inferred using
hairpin-bisulfite PCR, as described in Materials and Methods. Methylated CpG sites are highlighted in red and non-
methylated CpG sites in blue. The hairpin linker is gray. Evolutionary divergences both within genomic consensus
CpG dyads and at sites not within CpG dyads are also highlighted in yellow. For both examples of evolutionary
divergence, information on the complementary strands of individual DNA duplexes distinguishes evolutionary
changes from PCR errors, which are highlighted in green. Conversion efficiency of each sequence follows the
sequence-identification number above each sequence; non-converted non-CpG cytosines, highlighted in magenta,
were observed, but only sequences with = 98.2% conversion of non-CpG cytosines (representing one or zero non-
conversion events per sequence) were used for analysis. Dashes within the sequence indicate sequencing errors

resulting from uncalled bases.



