Double-stranded methylation patterns of a 104-bp Ll promoter in DNAs from
fetal fibroblast passages 10, 14, 17, and 22 wusing barcoded hairpin-
bisulfite PCR. Fifteen L1 sequences were analyzed for passages 10, 14 and
17. Twelve L1 sequences were analyzed for passage 22. (Posted on the Laird
Lab webpage 11-03-06) .

FETAL FIBROBLASTS, PASSAGE 10

AB255 (98.2%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EBGGTTATTTTTATTTGAATATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAAA GEBETATTAAGTGATGTGTTTGGT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGG.TTATAAT GAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGTGTG-

AB257 (100%

IAGTTAAAGAAAGGGGTGAI ITATTTGGAAAAT GGTTATTTTTATTIAATATTGITTTTTTAGATIGTTTAAGAAA-GITATTAAGTGATGTGTTTTTG
T

TTAGTTTTTTTT--TAT GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTT@EGTGGTTTGTTATGAGTTTA-

AB258 (98.2%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATT) TTATTGTGTTTTTTAGAT@EGTTTAAAAAATGGEETATTAAGTGATGTGTTAATT
TTAGTTTTTTTTTTTATTATTT.GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETGATAATATGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTEEGTGGTTTGTTATGAGTAAT -

AB261 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAGAA. GTGTATTAAGTGATGTGTTTTAA
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] T.GTGGTTTGTTATGAGTTTA—

AB262 (98.2%
GTTAAAGAAAGGGGTG GTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTATATT) ATATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGE@ETATTAAGTGATGTGTTTTGG
TAGTTTITTTTTTTGT TGTGGATTTTTT TTAGTGAGTGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTATT@EGTGGTTTGTTATGA-TTAT -

AB263 (100%
TTAGTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGTGTTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEBETGTTAAGTGATGTGTTTAAT
GGTTAGTTTTTTTTT-TATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGG TTATAAT.GAAAAGTTTG TGAATTTTTT GTGGTTTGTTATGAGTGGG—

AB264 (98.2%
TTAGTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GE@TATTAAGTGATGTGTTTTGT
GGTTAGTTTTTTTTTTTTTT) GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT) GTGGTTTGTTATGAGTGGT -

AB266 (100%)
GTAAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAAA GEETATTAAGTGATGTGTTATGA
TTAGTTTTTTTTTTTATT) TT.GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTTTG-
AB267 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA. GEB@TATTAAGTGATGTGTTTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTTA-TTAGTGGGGGTGG TTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTT TEETEEGTGGTTTGTTATGAGTTAT -
AB269 (100%)
GTTGAAGAAAGGGGTGA-GA TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGEETATTAAGTGATGTGTTTTTT
TTAGTTTTTTTTT-TATTGTTT@E@GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTT@EGTGGTTTGTTATGAGTTGG-
AB270 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTGATAGATGTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGTIGTTTTTTAGATE@EGT TTAAAA, GTATATTAAGTGATGTGTTAGAT
TTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTATGGGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTE@@TGTGTGGTTTGTTATGAGTATA -



AB271 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEETATTAAGTGATGTGTTTTTA
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTTGEET TAGTGAGGGTGGEETTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTE@ETEEGTGGTTTGTTATGAGTTGA~
AB273 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAAA GEBETATTAAGTGATGTGTTGAGG
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTGGA -
AB275 (100%

GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAAATATGGEBETATTAAGTGATGTGTTGTTT
TTAGTTTT-TTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEGEGAAAAGTTTG TGAATTTTGT.T GTGGTTTGTTATGAGTAAG-

AB276 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGAT GA-GA TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTG| TTTTTTAGAT.GTTTAAAAAATAG TATTAAGTGATGTGTTGGGG
.TTAGTTTTTTTTT—TATTGTTT GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGGTTGGATTTTTTGTT@EGTGGTTTGTTATGAGTTTT -
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AB299 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGGAAAT@EGGTTATTTTTATT GATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA, © TZ—\TTAGGTGATGTGTTATGI
TTAGTTTTTTTTT-TATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTTTAATEEGAAAAGTTTCGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTAGG-
AB300 (100%)

TGAGTTAAAGAAAGGGGTGA-GG.TATTTGGAAAATCGGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAA. GEBEBTATTAAGTGATGTGTTATAT
GGTTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGTGTGGATTTTTTAATTTAGTG-GGGTGGEETTATGATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT) GTGGTTTGTTATG-GTTT--

AB301 (98.2%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GAGGTGTTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGEETATTAAGTGATGTGTTGTAT
TTAGTTTTTTTTTTTGTT) TTTTGIGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTCGEETGAATTTTTTGTT@EGTGGTTTGTTATGAGTTT -~

AB302 (100%)
GTTAAAGAAAGGG-GTGATGGABETATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAGGAA. GTGTATTAAGTGATGTGTTTATT
TTAGTTTTTTTTTTTTATTATTT@E@GTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] T.GTGGTTTGTTZ—\TGAGTTGA—

AB303 (100%
TGAGTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGTGTTTTTTAGATTGGTTTAAGAA. GTGTATTAAGTGATGTGTTTTTA
.TTAGTTTTTTTTTTTATT GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAAAGTTTGGTTGAATTTTTTE@E@TGTGTGGTTTGTTATGAGTTTT -
AB305 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGGAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATIGGTTTAAGAA. GE@TATTAAGTGATGTGTTGTTT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAAT] GAAAAGTTTG.TGAATTTTTT TEEGTGGTTTGTTATGAGTGAT -
AB306 (100%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAA. GEBEBTATTAAGTGATGTGTTATAT
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATGATEEGAAAAGTTTCGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATG-GTTT-—
AB307 (100%)

TGAGTTAAAGAAAAGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGTGTTTTTTAGATTIGGTTTAAAAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTTAATG
GTTTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTT—TAATGTGAAAAGTTTGGTTGAATTTTTTGTTGTGTGGTTTGTTZ—\TGAGTAIG—



AB308 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTG GA.TATTTGGAAAATTGGGTTGTTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEBETATTAAGTGATGTGTTATTG
TTAGTTTTTTTTT-TATT@@TTGTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEET GTGGTTTGTTATGAGTITT—

AB310 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAGT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEB@TATTAAGTGATGTGTTAGAT
TTAGTTTTTTTTTTTATTATTTATGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTGTA-

AB311 (98.2%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATAGA.TATITGGGAAAT GGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAA. GEB@TATTAAGTGATGTGTTTGTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGTGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTGAG-

AB313 (98.2%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGATGGGTGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGTIGTTTTATAGATTGGTTTAAAAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTTTTAG
GTTTAGTTTTTTTT——TATTGTTTGTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAGTGTTTGGTTGAATTTTTTGTTGTGTGGTTTGITATGAGTTGG—

AB314 (98.2%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GGEETATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTG TTTTTTAGAT.GTTTAAA GEBEBTATTAAGTGATGTGTTATAT
TTAGTTTTTTTT——TATTEETTEEGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATGATEEGAAAAGTTTGGTTGAATTTTTTEE@TEEGTGGTTTGTTATG-GTTT-—

AB315 (98.2%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTTGGTT
TTAGTTTTTTTTTTTTIT TTGTGTGGATTTTTTAGBET TAGTGAGGGTGGEET TATAATEGEBGAAAAGTTTG TGAATTTTTT.TATGTGGTTTGTTZ—\TGAGTTTT—

AB316 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGGTE@EGTTTAAGAA, GEETATTAAGTGATGTGTTTTTA
TTAGTTTTTTTTTTTATTEET TEBEGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTAGA -
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AB341 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATTTGAATATTGEETTTTTTTGATTGGTTTAAAA, GEETATTAAGTGATGTTGTA
TTAGTTTTTTTTTTTATTEET TEBEGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGG.TTATGAT GAAAAGATTGATTGAATTTTTTEETE@EGTGGTTTGTTATGATG

AB345 (98.2%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAATE@EGGTTATTTTTATTAGAATATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAAA. GEETATTAAGTGATGTTTTG
TTAGTTTTTTTTTTTATTEET TEBEGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGTTTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAAT -

AB346 (98.2%)
GTTAAAGAAATAGGTG GAGGTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTG| TTTTTAGAT@EGTTTAAAA, GTATATTAAGTGATGTTTTG
TTAGTTTTTTTTTTTATT@@TTGTGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGATG TTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTE@ETGTGTGGTTTGTTATGTTG-

AB347 (100%)
—AAGTTAAAGAAAGGG-GTGABBGABEBTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAAAA. GEBEBTATTAAGTGATGTTTTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTTATTEETTE@E@GTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTT TEETEEGTGGTTTGTTATGGGG~

AB351 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATTAGGTTATTTTTATTTGAATATTGTIGTTTTTTAGATTTGTTTAAAAAATGGEEBTATTAAGTGATGTGAGT
TTAGTTTTTTTTT—TATT.TTGTGTAGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAAAGTTTGGATGAATTTTTTGTT GTGGTTTGTTATGTGT -



AB352 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATGGABBTGTTTGGAAAATEEGGT TATTTTTATT.AATATTG TTTTTTAGAT@EGTTTAAG. GTGTATTAAGTGATGTAAAG
TTAGTTTTTTTTTTTATTATTT@E@GTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT] T.GTGGTTTGTTZ—\TGAGA—

AB353 (98.2%)
TAAGTTAAAGAAAGGGGTG. GATGTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TTATTGTATTTTTTAGAT@EGTTT. GEBEBTATTAAGTGATGTTTTA
GTTTAGTTTTTTTTT-TATT) TT.GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTG. TGATAATGTGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGCGTTTGTTATGAGG—
AB354 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATEEGTTT. GEETATTAAGTGATGTAGTG
TTAGTTTTTTTTTTTATTE@ET TEBEGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTT TGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGTGT ~
AB355 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTAATT) TATTGEETTTTTTAGGTE@EGTTT. GTGTATTAAGTGATGTTGGG
TTAGTTTTTTTTTTTATT@ETTATGTGGATTTTTT TTAGTGAGGTTGGEETTATAATEEGAAAAGTT TGEETGAATTTTTTE@@TATGTGGTTTGTTATGTGA-

AB357 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTT-AGAT@EGTTTAAGAAATGGEETATTAAGTGATGTTTTA
TTAGTTTTTTTTTTTATTE@T TEEGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTAGEETTATAATEEGAAAAGTTTG TGAATTTTTT.T GTGGTTTGTTATGTTA-

AB362 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATAGA| TATTTGGAAAAT.GGT TATTTTTATTTGAATATTG.TTTTTTAGAT GTTTAAGAA, GEETATTAAGTGATGTGTTT
TTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTE@EGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEET GTGGTTTGTTZ—\TGITT—

AB364 (100%)
GTTAAAGGAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATEEGTTT. GEBETATTAAGTGATGTGGTG
TTAGTTTTTTTTT-TATTE@T TEEGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATGATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGGAA -
AB366 (100%)
TTAGTTAAAGAAAGGGGTG. GABEBTATTTGGAAAATEEGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGTGTATTAAGTGATGTTATG
GGTTAGTTTTTTTTTTTATTEET TE@EGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEGEGAAAAGTTTG TGAATTTTTTGTT.GTGGTTTGTTATGTAT—
AB367 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GABEBTATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATEEGTTT. GEETATTAAGTGATGTATGG
TTAGTTTTTTTT--TATTE@TTE@EGTGGATTTTTT. TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTT TEETEEGTGGTTTGTTATGGAA~
AB371 (98.2%)

GTTAAAGAAAGGGGTG GABETATTTGGAAAAT GGTIATTTTTATT TATTGE@ETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGEEBTATTAAGTGATGTGAGT
TTAGTTTTTTTTTTTATTE@ETTEEGTGGATTTTTT. TTAGTGAAGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTE@EGTGGTTTGTTATGTGT ~
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AB284 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTGATAG-ATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAAATGGEETATTA-GTGATGTGTTAGGT
TTAGTTTTTTTTTTTA-TTGTTTGTGTGGATTTTTTAATTTAGTGAGGGTGGATTTATAATEEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTEEGTGG-TTGTTATGAGTTTG-

AB285 (100%
GTTAAAGAAAGGAGTG TATTTGGAAAATTAGGTTATTTTTATTIGAATATTGTGTTTTTTAGATE@EGTTT-AAAAATGGTGTATTA-GTGATGTGTTATAG
TTAGTTTTTTTTT-TATT) GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATGTGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTGTGTGG-TTGTTATGAGTAAG

AB286 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGATGGATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGEETTTTTTAGATTGGTTTAAGAAATGGTATATTAAGTGATGTGTTGTTA
ATTTAGTTTTTTTTTTTATT.TT.GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGATTTATAAT GAAAAGTTTG.TGAATTTTTTGTTGTGTGGTTTGTTATGAGTTGG—

AB287 (98.2%
GTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAAGAA. GEETGTTAAGTGATGTGTTTTGA
TTAGTTTTTTTTT-TATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTAT GAAAAGTTTGEETGAATTTTTTEETEEGTGGTTTGTTATGAGTGAT -
AB288 (100%)

GTTAAAGAAAGGGGTGATGGATATATTTGGAAAAT@EGATTATTTTTATT] TATTGE@ETTTTTTAGATTGGTTTAAAA GEBETATTAAGTGATGTGTTTATG
TTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGTGTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGATTGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGTGGG—

AB289 (98.2%
GTTAAAGAAAGGAGTG TATTTGGAAAATTAGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGAT@EGTTTAA-AAATGGTGTATTAAGTGATGTGTTTTTA
TTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTTGTTGTGTGGTTTGTTATGAGTGGT ~

AB290 (100%)
II-\GTTAAAGAAAGGGGTGACGGAITATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAGTATTGlTTTTTTAGATlGTTTAAGAAA'G.TATTAAGTGATGTGTTATTG

TTAGTTTTTTTTTTTATTATT TE@EGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATAATEGEGAAAAGT T TGEETGAATTTTTT) GTGGTTTGTTATGAGTAAG-
AB292 (100%
.AGTTAAAGAAAGGGGTG GTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATEEGTTTAAA, GTGTATTAAGTGATGTGTTTTTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTATT) TGTGGATTTTTTA-TTAGTGAGGGTGG TTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT) T.GTGGTTTGTTATGAGTTTA—
AB293 (100%
TGAGTTAAAGAAAGGGGTG TATTTGGAAAAT@EGGTTATTTTTATT TATTGEETTTTTTAGATTGGTTTAAA. GEBE@TATTAAGTAATGTGTTATTT
GTTTAGTTTTTTTTTTTATT) GTGGATTTTTT TTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGGTTGAATTTTTT] GTGGTTTGTTATGAGTTT--

AB295 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATE@EGTTTAAGAA. GEBETATTAAGTGATGTGTTTTGG
TTAGTTTTTTTTTTTATT) TT.GTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGG TTATAATEGEGAAAAGTTTGEETGAATTTTTT) GTGGTTTGTTATGAGTTGT-

AB296 (100%)
TGAGTTAAAGAAAGGGGTGATAGATGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATTTGAATATTGTATTTTTTAGA. GTTTAAAA. GEETATTAAGTGATGTGTTGAGA
ATTTAGTTTTTTTTTTTATTGTTTGTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGGTTTATGATGTGAAAAGTTTTEETGAATTTTTT) GTGGTTTGTTATGAGTTGT-

AB297 (100%)
GTTAAAGAAAGGGGTG GAGGTATTTGGAAAATTGGGTTATTTTTATT) TATTGEETTTTTTAGATIGGTTTTAAAAATGGTGTATTAAGTGATGTGTTGTTT
TTAGTTTTTTTTT-TGTT@@TTTTGTGGATTTTTTAGTTTAGTGAGGGTGGEETTATAATEEGAAAAGTTTGGTTGAAATTTTTGTTGTGTGGTTTGTTATGAGTGAA-



Double-stranded methylation patterns of L1 promoter sequences in DNAs from fetal fibroblast passages 10,
14, 17 and 22, using barcoded hairpin-bisulfite PCR. The full set of sequences from which data were derived for
Table I in Burden et al., 2005 are presented here. Methylation states were inferred using barcoded hairpin-bisulfite
PCR, as described in Materials and Methods. Methylated CpG sites are highlighted in red and non-methylated CpG
sites in blue. The hairpin linker is gray with yellow-highlighted bases within the linker representing the barcode.
Evolutionary divergences both within genomic consensus CpG dyads and at sites not within CpG dyads are also
highlighted in yellow. For both examples of evolutionary divergence, information on the complementary strands of
individual DNA duplexes distinguishes evolutionary changes from PCR errors, which are highlighted in green.
Conversion efficiency of each sequence follows the sequence-identification number above each sequence; non-
converted non-CpG cytosines, highlighted in magenta, were observed, but only sequences with = 98.2% conversion
of non-CpG cytosines (representing one or zero non-conversion events per sequence) were used for analysis. Dashes

within the sequence indicate sequencing errors resulting from uncalled bases.



