
Supplementary	  File	  1	  	  
•  First	  panel:	  	  Phosphopep5de	  abundance	  a9er	  two	  hours	  of	  glucose	  deple5on	  in	  SNF1	  mutant	  strain	  

CKY18(snf1∆)	  carrying	  WT	  SNF1	  (WT),	  a	  cataly5cally	  inac5ve	  mutant	  (snf1-‐K84R),	  an	  ac5va5on-‐defec5ve	  
mutant	  (snf1-‐T210A),	  or	  no	  SNF1	  (∆)	  on	  low	  copy	  number	  CEN	  URA3	  plasmids.	  The	  SNF1	  genes	  were	  
expressed	  from	  their	  own	  promoter.	  

•  Second	  panel:	  	  Phosphopep5de	  abundance	  in	  strains	  TYY923,	  TYY924,	  and	  TYY925	  (SNF1as	  (I132G))	  a9er	  
2.5	  hours	  of	  glucose	  deple5on	  and	  treatment	  with	  the	  indicated	  concentra5ons	  of	  2NM-‐PP1	  or	  DMSO	  
(vehicle)	  beginning	  at	  two	  hours.	  

•  Third	  panel:	  	  Kine5cs	  of	  phosphoryla5on	  and	  dephosphoryla5on	  of	  Snf1	  target	  phosphopep5des	  in	  strains	  
TYY923,	  TYY924,	  and	  TYY925	  (SNF1as	  (I132G))	  during	  glucose	  deple5on	  and	  a9er	  treatment	  with	  10	  µM	  
2NM-‐PP1	  at	  40	  min.	  At	  t=0	  the	  cells	  were	  shi9ed	  to	  low	  (0.05%)	  glucose.	  

•  The	  numbers	  on	  the	  ordinate	  represent	  the	  abundance	  measured	  as	  ion	  counts	  of	  the	  phosphopep5des.	  	  
The	  values	  on	  the	  graphs	  represent	  the	  means	  and	  standard	  devia5ons	  of	  three	  biological	  replicates.	  	  

•  Black	  solid	  and	  dashed	  lines	  and	  bars	  represent	  puta5ve	  SNF1-‐dependent	  phosphopep5des	  based	  on	  data	  
in	  experiments	  1	  and	  2.	  Black	  do\ed	  lines	  represent	  phosphopep5des	  likely	  to	  be	  Snf1-‐dependent	  based	  
on	  inhibi5on	  by	  2NM-‐PP1	  in	  experiment	  3.	  Colored	  lines	  indicate	  Snf1-‐independent	  phosphopep5des.	  
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	  CYR1	  

	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  
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DCS2	  

	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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DHH1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (nM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  
1.00E+08	  
2.00E+08	  
3.00E+08	  
4.00E+08	  
5.00E+08	  
6.00E+08	  
7.00E+08	  
8.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  
Time	  (min	  DR;	  48=2nmpp1)	  

DHH1	  

S14	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

DHH1	  

S14	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

SNF1	   	  snf1-‐K84R	   snf1-‐T210A	   snf1∆	  

DHH1	  

S14	  



EAF1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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EAP1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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ECM32	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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FAR11	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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GAL83	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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GAT1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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GCS1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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GIS1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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GLO3	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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GPD2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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1.20E+10	  

1.40E+10	  

1.60E+10	  

1.80E+10	  

2.00E+10	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

GPD2	  

S72	  S75	  

S72	  and	  S75	  

0.00E+00	  

1.00E+06	  

2.00E+06	  

3.00E+06	  

4.00E+06	  

5.00E+06	  

6.00E+06	  

7.00E+06	  

8.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

GPD2	  

all	  S72,	  S75	  

all	  S70	  S75,	  S72	  S75	  

0.00E+00	  

2.00E+06	  

4.00E+06	  

6.00E+06	  

8.00E+06	  

1.00E+07	  

1.20E+07	  

1.40E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

GPD2	  



GPH1	  

0.00E+00	  

5.00E+08	  

1.00E+09	  

1.50E+09	  

2.00E+09	  

2.50E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

sll	  S19,	  S18	  

T31	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

GPH1	  

all	  S19	  

T31	  

0.00E+00	  

5.00E+06	  

1.00E+07	  

1.50E+07	  

2.00E+07	  

2.50E+07	  

3.00E+07	  

3.50E+07	  

4.00E+07	  

4.50E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

all	  S19	  

T31	  



GSY1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

GSY1	  

S651	  S655	  

S655	  

0.00E+00	  

5.00E+06	  

1.00E+07	  

1.50E+07	  

2.00E+07	  

2.50E+07	  

WT	  	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

GSY1	  

S651	  S655	  

S655	  

0.00E+00	  

2.00E+06	  

4.00E+06	  

6.00E+06	  

8.00E+06	  

1.00E+07	  

1.20E+07	  

1.40E+07	  

1.60E+07	  

1.80E+07	  

2.00E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

[2NM-‐PP1]	  µM	  

GSY1	  

S651	  S655	  

S655	  



GSY2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+08	  

1.00E+09	  

1.50E+09	  

2.00E+09	  

2.50E+09	  

3.00E+09	  

3.50E+09	  

4.00E+09	  

4.50E+09	  

5.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

GSY2	  

S651	  S655	  

S655	  

0.00E+00	  

5.00E+06	  

1.00E+07	  

1.50E+07	  

2.00E+07	  

2.50E+07	  

3.00E+07	  

3.50E+07	  

WT	  	   K84R	   T210A	   ∆	  

GSY2	  

all	  S655	  

all	  S651	  S655	  

0.00E+00	  

5.00E+06	  

1.00E+07	  

1.50E+07	  

2.00E+07	  

2.50E+07	  

3.00E+07	  

3.50E+07	  

4.00E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

[2NM-‐PP1]	  µM	  

GSY2	  

all	  S655	  

all	  S651	  S655	  



GVP36	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1000000	  

10000000	  

100000000	  

1E+09	  

1E+10	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

ph
os
ph

op
ep

Ed
e	  
le
ve
l	  

Time	  (min	  of	  DR;	  48+2NM-‐PP1)	  

GVP36	  

S319	  

S114	  

S145	  

1.00E+05	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

GVP36	  

S145	  

S319	  

1.00E+05	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

GVP36	  

S145	  

S319	  



HRK1	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

HRK1	  

S160	  

S139	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

HRK1	  

S160	  

S139	  

5.00E+06	  

5.00E+07	  

5.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

HRK1	  

S160	  

S139	  

all	  S37	  

S472	  

S469	  S472	  



HSP42	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0	  

200000	  

400000	  

600000	  

800000	  

1000000	  

1200000	  

1400000	  

1600000	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

HSP42	  

S214	  

0	  

100000	  

200000	  

300000	  

400000	  

500000	  

600000	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

HSP42	  

S214	  

0.E+00	  

1.E+08	  

2.E+08	  

3.E+08	  

4.E+08	  

5.E+08	  

6.E+08	  

7.E+08	  

8.E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

HSP42	  

S214	  S215	  

all	  S213,	  S215	  



HXT2	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

1.00E+06	  

2.00E+06	  

3.00E+06	  

4.00E+06	  

5.00E+06	  

6.00E+06	  

7.00E+06	  

8.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

HXT2	  

all	  S11/13	  S17	  S20	  

T29	  

S32	  

S17	  S20	  

T29	  S32	  

0	  

200000	  

400000	  

600000	  

800000	  

1000000	  

1200000	  

1400000	  

1600000	  

1800000	  

2000000	  

0	   0.5	   1	   10	  

HXT2	  
	  

T29	  

S32	  

T29	  S32	  

-‐5.00E+07	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

3.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

HXT2	  

T29,	  S32	  



IGD1	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

4.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

IGD1	  

	  S82,	  S83	  

S64,	  S65	  

	  S14	  

S164	  

0.00E+00	  

1.00E+06	  

2.00E+06	  

3.00E+06	  

4.00E+06	  

5.00E+06	  

6.00E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

IGD1	  

all	  S82,	  S83	  

all	  S64,	  S65	  

all	  S14	  

S164	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

IGD1	  

S64,	  T65	  

T13,	  S14	  

S164	  

S96	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  



IMH1	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+04	  

1.00E+05	  

1.50E+05	  

2.00E+05	  

2.50E+05	  

3.00E+05	  

3.50E+05	  

4.00E+05	  

4.50E+05	  

5.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

IMH1	  

S856	  

0.00E+00	  

5.00E+04	  

1.00E+05	  

1.50E+05	  

2.00E+05	  

2.50E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

IMH1	  

S856	  

No	  data	  



INP53	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+05	  

1.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

INP53	  

T1061	  

S986	  

1.00E+05	  

3.00E+05	  

5.00E+05	  

7.00E+05	  

9.00E+05	  

1.10E+06	  

1.30E+06	  

1.50E+06	  

1.70E+06	  

1.90E+06	  

2.10E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

INP53	  

T1061	  

S986	  

0	  
10000000	  
20000000	  
30000000	  
40000000	  
50000000	  
60000000	  
70000000	  
80000000	  
90000000	  

100000000	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

INP53	  

S986,	  T988	  



ISF1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+07	  

4.00E+07	  

6.00E+07	  

8.00E+07	  

1.00E+08	  

1.20E+08	  

1.40E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

ISF1	  

Isf1-‐S119	  S127	  

Isf1-‐S119	  

Isf1-‐S284	  

Isf1-‐S265	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

ISF1	  

S119	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

ISF1	  

S119	  



JEN1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.E+00	  

5.E+07	  

1.E+08	  

2.E+08	  

2.E+08	  

3.E+08	  

3.E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

JEN1	  

S66,	  T70,	  S603S606,	  
S81	  

	  -‐	  	  	  	  
	  2,000,000	  	  
	  4,000,000	  	  
	  6,000,000	  	  
	  8,000,000	  	  

	  10,000,000	  	  
	  12,000,000	  	  
	  14,000,000	  	  
	  16,000,000	  	  
	  18,000,000	  	  
	  20,000,000	  	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

JEN1	  

all	  phosphopep5des	  

	  -‐	  	  	  	  
	  2,000,000	  	  
	  4,000,000	  	  
	  6,000,000	  	  
	  8,000,000	  	  

	  10,000,000	  	  
	  12,000,000	  	  
	  14,000,000	  	  
	  16,000,000	  	  
	  18,000,000	  	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

JEN1	  

all	  phosphopep5des	  



KCS1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

2.00E+06	  

2.00E+07	  

2.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

ph
os
ph

op
ep

Ed
e	  
le
ve
l	  

Time	  (min	  of	  DR	  (48=+2NM-‐PP1)	  

KCS1	   S116-‐S120	  

S471+S473	  

S537	  

S581	  

S646	  

S670	  

	  -‐	  	  	  	  

	  100,000	  	  

	  200,000	  	  

	  300,000	  	  

	  400,000	  	  

	  500,000	  	  

	  600,000	  	  

	  700,000	  	  

	  800,000	  	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

KCS1	  

S581	  

S646	  

	  -‐	  	  	  	  

	  50,000	  	  

	  100,000	  	  

	  150,000	  	  

	  200,000	  	  

	  250,000	  	  

	  300,000	  	  

	  350,000	  	  

	  400,000	  	  

	  450,000	  	  

0	   0.5	   1	   10	  

KCS1	  

S581	  

S646	  



KIN82	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1000000	  

10000000	  

100000000	  

1E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

KIN82	  

S228	  

S203	  S206	  

0	  

100000	  

200000	  

300000	  

400000	  

500000	  

600000	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

KIN82	  

S203	  S206	  

0	  
50000	  

100000	  
150000	  
200000	  
250000	  
300000	  
350000	  
400000	  
450000	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

KIN82	  

S203	  S206	  



KNS1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

No	  data	  
No	  data	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

KNS1	  

T246	  S247	  

S289	  S309	  



KOG1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

No	  data	  
No	  data	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

3.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

KOG1	  

S491	  S494	  



LEE1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

3.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

LEE1	  

S23	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

LEE1	  	  

S282	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

8.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

LEE1	  

S282	  



LEO1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.E+06	  

1.E+07	  

1.E+08	  

1.E+09	  
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all	  S372	  



MDS3	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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1.20E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

MDS3	  

S919	  T920	  

S693	  

S781	  

S637	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  
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MES1	  
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WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

MES1	  

Y378	  

No	  data	  from	  5me	  course	  experiment	  



MIG1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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1.80E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

MIG1	  

S302	  

S278	  
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S311	  S314	  

S264	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

1.80E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  
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MPT5	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+07	  
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S838	  



MSC3	  
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WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

MSC3	  
S648	  

S151	  S155	  
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S80	  S83	  
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S127	  

S127	  S130	  



MSL5	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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MSN4	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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MUK1	  
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MUK1	  
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NAB6	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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no	  data	  for	  S1057	  



NCL1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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NET1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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NGR1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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NGR1	  

all	  S524	  
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2NM-‐PP1	  [µM]	  

NGR1	  

all	  S524	  



NOP6	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  
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WT	   K84R	   T210A	   ∆	  
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NOP6	  

all	  S45	  
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2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

NOP6	  

all	  S45	  

No	  data	  



NPA3	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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NPR1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  
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NPR1	  
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S45,	  S46,S47	  

T154	  S156	  S159	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

NPR1	  

all	  S353	  S356,	  S353	  S357	  

All	  S45,	  S47	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  
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1.40E+06	  

1.60E+06	  
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2NM-‐PP1	  [µM]	  

NPR1	  

all	  S353	  S356,	  S353	  S357	  

All	  S45,	  S47	  



NSG1	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

No	  data	  from	  experiments	  1	  and	  2	  
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NSG2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

5.00E+04	  

5.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

NSG2	  

S90	  

S93	  

S90	  S93	  

S49	  T53	  

1.00E+04	  

1.00E+05	  

1.00E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

NSG2	  

S90	  

S93	  

S90	  S93	  

S49	  T53	  

0	  

200000000	  

400000000	  

600000000	  

800000000	  

1E+09	  

1.2E+09	  

1.4E+09	  

1.6E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

NSG2	  

all	  S90	  S92,	  S90	  S93,	  
S92	  S93	  

S49	  S52,	  S49	  T53	  



NVJ1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  
5.00E+04	  
1.00E+05	  
1.50E+05	  
2.00E+05	  
2.50E+05	  
3.00E+05	  
3.50E+05	  
4.00E+05	  
4.50E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

NVJ1	  

T251	  

0.00E+00	  
5.00E+04	  
1.00E+05	  
1.50E+05	  
2.00E+05	  
2.50E+05	  
3.00E+05	  
3.50E+05	  
4.00E+05	  
4.50E+05	  
5.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

NVJ1	  

T251	  

No	  data	  



OAF3	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  
1.00E+05	  
2.00E+05	  
3.00E+05	  
4.00E+05	  
5.00E+05	  
6.00E+05	  
7.00E+05	  
8.00E+05	  
9.00E+05	  
1.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

OAF3	  

S226	  Y234	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

OAF3	  

S226	  Y234	  

No	  data	  



OSH2	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+04	  

1.00E+05	  

1.50E+05	  

2.00E+05	  

2.50E+05	  

3.00E+05	  

3.50E+05	  

4.00E+05	  

4.50E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

OSH2	  

T488	  

S722	  

all	  T1146/8	  S1151	  

0.00E+00	  

5.00E+04	  

1.00E+05	  

1.50E+05	  

2.00E+05	  

2.50E+05	  

3.00E+05	  

3.50E+05	  

4.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

OSH2	  
	  

T488	  

S722	  

all	  T1146/8	  S1151	  

0.00E+00	  

1.00E+07	  

2.00E+07	  

3.00E+07	  

4.00E+07	  

5.00E+07	  

6.00E+07	  

7.00E+07	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

OSH2	  

T488	  

T723	  



PBP1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

5.00E+06	  

5.00E+07	  

5.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PBP1	  

S479	  

S436	  

S106	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

4.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PBP1	  

all	  S453	  

S106	  

S436	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

4.00E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PBP1	  

all	  S453	  

S106	  

S436	  



PDA1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+08	  

4.00E+08	  

6.00E+08	  

8.00E+08	  

1.00E+09	  

1.20E+09	  

1.40E+09	  

1.60E+09	  

1.80E+09	  

2.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PDA1	  

S313	  

S315	  

0.00E+00	  

2.00E+06	  

4.00E+06	  

6.00E+06	  

8.00E+06	  

1.00E+07	  

1.20E+07	  

1.40E+07	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PDA1	  

all	  S313,	  S315	  

0.00E+00	  

2.00E+06	  

4.00E+06	  

6.00E+06	  

8.00E+06	  

1.00E+07	  

1.20E+07	  

1.40E+07	  

1.60E+07	  

1.80E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PDA1	  

all	  S313,	  S315	  



PFK1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.E+00	  

2.E+08	  

4.E+08	  

6.E+08	  

8.E+08	  

1.E+09	  

1.E+09	  

1.E+09	  

2.E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PFK1	  

S179	  

all	  S185,	  S188,	  S189,	  
S185	  S188,	  S185	  S189	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

4.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

PFK1	  

	  S189	  

S179	  

S185	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

0	   0.5µM	  I	   1.0	  µM	  I	   10	  µM	  I	  

PFK1	  

S189	  

S179	  

S185	  



PFK2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+06	  

4.00E+06	  

6.00E+06	  

8.00E+06	  

1.00E+07	  

1.20E+07	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

PFK2	  

S171	  

S166	  

S163	  

S163	  S167	  

S167	  S171	  

S163	  S166	  S167	  

0.00E+00	  

5.00E+06	  

1.00E+07	  

1.50E+07	  

2.00E+07	  

2.50E+07	  

3.00E+07	  

3.50E+07	  

0	   0.5µM	  I	   1.0	  µM	  I	   10	  µM	  I	  

PFK2	  

S171	  

S166	  

S163	  

S163	  S167	  

S167	  S171	  

S163	  S166	  S167	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

1.00E+10	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PFK2	  

S171	  

S163/6/7	  

S16x/S17x	  

S163S166/7	  

S163S166S167	  



PIB2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

	  -‐	  	  	  	  

	  100,000	  	  

	  200,000	  	  

	  300,000	  	  

	  400,000	  	  

	  500,000	  	  

	  600,000	  	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PIB2	  

S381	  

S268	  

S53	  

	  -‐	  	  	  	  

	  50,000	  	  

	  100,000	  	  

	  150,000	  	  

	  200,000	  	  

	  250,000	  	  

	  300,000	  	  

	  350,000	  	  

	  400,000	  	  

	  450,000	  	  

	  500,000	  	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PIB2	  

S381	  

S268	  

S53	  

1.E+06	  

1.E+07	  

1.E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PIB2	  

S53	  

S300	  T311	  

S300	  

S309	  

S113	  

S381	  



PIN4	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PIN4	  

S636	  

S653	  

S466	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

4.00E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PIN4	  

S636	  

S653	  

S466	  

2000000	  

20000000	  

200000000	  

2E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PIN4	  

S466	  

S541	  

S653	  

S653	  S655	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  



PRP28	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+06	  

1.00E+07	  

1.50E+07	  

2.00E+07	  

2.50E+07	  

3.00E+07	  

3.50E+07	  

4.00E+07	  

4.50E+07	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PRP28	  

S69	  

0.00E+00	  
1.00E+04	  
2.00E+04	  
3.00E+04	  
4.00E+04	  
5.00E+04	  
6.00E+04	  
7.00E+04	  
8.00E+04	  
9.00E+04	  
1.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PRP28	  

S69	  

0.00E+00	  

5.00E+04	  

1.00E+05	  

1.50E+05	  

2.00E+05	  

2.50E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PRP28	  

S69	  



PSK1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.E+06	  

1.E+07	  

1.E+08	  

1.E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PSK1	  

S255	  

S656	  

S1021-‐1023	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

8.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PSK1	  

all	  S1018,	  S1020	  

S255	  

S656	  

S286	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

8.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PSK1	  
	  

all	  S1018,	  S1020	  

S255	  

S656	  

S286	  



PSP1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PSP1	  

All	  S34,	  S36	  

S49	  

S238	  

S520	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PSP1	  

S31	  S34	  

S520	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

PSP1	  

S31	  S34	  

S520	  



PSP2	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PSP2	  

S238	  

S340	  

S73	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

8.00E+05	  

9.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PSP2	  

S238	  

S340	  

S73	  

0.00E+00	  

2.00E+07	  

4.00E+07	  

6.00E+07	  

8.00E+07	  

1.00E+08	  

1.20E+08	  

1.40E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PSP2	  

S238	  



PTK2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+07	  

4.00E+07	  

6.00E+07	  

8.00E+07	  

1.00E+08	  

1.20E+08	  

1.40E+08	  

1.60E+08	  

1.80E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

PTK2	  

All	  S104,	  S105	  

S711	  

S623	  

T588	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PTK2	  

S587	  

S711	  

S57	  

S726	  T729	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PTK2	  

S587	  

S711	  

S57	  

S726	  T729	  



PUF3	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

1.80E+06	  

2.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

PUF3	  

S203	  

T83	  

S86	  T89	  

S117	  S120	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

PUF3	  

S203	  

T83	  

S86	  T89	  

S117	  S120	  

1.E+06	  

1.E+07	  

1.E+08	  

1.E+09	  

0	   20	   40	   60	  
Time	  (min	  DR;	  48=+2nmpp1)	  

PUF3	  	  

all	  S86	  T89	  

S203	  



RCN1	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  
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RCN1-‐S113	  S117	  

RCN1	  

No	  data	  in	  experiments	  1	  and	  2	  



RCN2	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

RCN2	   S186,	  S188	  

S255	  

S104	  

S183	  

0.00E+00	  
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2NM-‐PP1	  [µM]	  
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S255	  

S104	  
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S255	  

S104	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  



REG1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
-‐1.00E+08	  

0.00E+00	  

1.00E+08	  
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WT	   K84R	   T210A	   ∆	  
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SNF1	  genotype	  

REG1	  

S576	  

S254	  

No	  data	  



RIA1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.0E+00	  

1.0E+07	  

2.0E+07	  

3.0E+07	  

4.0E+07	  
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RIA1	  

S430	  



ROD1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

1.00E+08	  

2.00E+08	  

3.00E+08	  

4.00E+08	  

5.00E+08	  

6.00E+08	  
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5.00E+05	  
6.00E+05	  
7.00E+05	  
8.00E+05	  
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WT	   K84R	   T210A	   ∆	  
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ROD1	  

S124	  
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S124	  



RPA14	  

0.00E+00	  
2.00E+05	  
4.00E+05	  
6.00E+05	  
8.00E+05	  
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1.20E+06	  
1.40E+06	  
1.60E+06	  
1.80E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

RPA14	  

all	  S121	  
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No	  data	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  



RPC53	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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RPH1	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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RSC1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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RSC2	  
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WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

RSC2	  

S682	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  



RTG3	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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SCD5	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
-‐5.00E+07	  
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SCH9	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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2NM-‐PP1	  [µM]	  

SCH9	  

all	  S288,	  S290	  



SCP160	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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Genotype	  
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SEC16	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+05	  

1.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  
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S1515	  

S806	  

No	  data	  for	  S1778	  



SEC31	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
5.00E+06	  

5.00E+07	  

5.00E+08	  

5.00E+09	  

0	   20	   40	   60	  

SEC31	  
all	  T1050,S	  1053	  

all	  S988	  S992,	  S988	  
T996	  
S974	  S977	  

S974	  

S836	  

all	  S992,	  S999	  

S992	  S999	  

5.00E+04	  

5.00E+05	  

5.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SEC31	  

T1050	  

S999	  

S992	  

0.00E+00	  

2.00E+06	  

4.00E+06	  

6.00E+06	  

8.00E+06	  

1.00E+07	  

1.20E+07	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SEC31	  

T1050	  

S999	  

S992	  



SFB2	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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No	  data	  in	  experiments	  1	  and	  2	  



SFL1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0	  
50000	  

100000	  
150000	  
200000	  
250000	  
300000	  
350000	  
400000	  
450000	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SFL1	  

S426	  

0	  

50000	  

100000	  

150000	  

200000	  

250000	  

300000	  

350000	  

400000	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SFL1	  

S426	  

0.E+00	  

5.E+07	  

1.E+08	  

2.E+08	  

2.E+08	  

3.E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

Ph
os
ph

op
ep

Ed
e	  
le
ve
l	  

Time	  (min	  DR;	  48=+2nmpp1)	  

SFL1	  

S220S221	  

S556	  

S582	  

S590	  T595	  



SGN1	  
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No	  data	  in	  5me	  course	  experiment	  



SHS1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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1.60E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SHS1	  

T539	  

all	  S545	  S548	  

S447	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

1.80E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SHS1	  

T539	  

all	  S545	  S548	  

S447	  



SIP1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SIP1	  
S220	  

S299	  S302	  

S643	  S644	  

S643	  

S494	  S497	  

all	  S51	  T53,	  S51,S54	  

all	  S331	  

0	  
50000	  

100000	  
150000	  
200000	  
250000	  
300000	  
350000	  
400000	  
450000	  
500000	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SIP1	  

S331	  

0	  

100000	  

200000	  

300000	  

400000	  

500000	  

600000	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SIP1	  

S331	  

S51	  S54	  



SKO1	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SKO1	  

S108	  T113	  

S399	  

0.00E+00	  
5.00E+04	  
1.00E+05	  
1.50E+05	  
2.00E+05	  
2.50E+05	  
3.00E+05	  
3.50E+05	  
4.00E+05	  
4.50E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SKO1	  

S399	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SKO1	  

S399	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  



SMC4	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SMC4-‐T43	  

No	  data	  in	  experiments	  1	  and	  2	  



SML1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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50000	  

100000	  
150000	  
200000	  
250000	  
300000	  
350000	  
400000	  
450000	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SML1	  

S87	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SML1	  

S87	  

No	  data	  



SMY2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

2.00E+06	  

2.00E+07	  

2.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SMY2	  

S84	  

all	  S80	  S83,	  S80,	  S84	  

all	  S128,	  T129	  

S96	  

T70	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SMY2	  

S84	  

S545	  

T70	  

all	  S128,	  T129	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SMY2	  

S84	  

S545	  

T70	  

all	  S128,	  T129	  



SND1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SND1	  

S706	  

S692	  

S602	  

S602	  S603	  
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1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

8.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SND1	  
	  

S706	  

S569	  
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5.00E+04	  
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2.50E+05	  

3.00E+05	  

3.50E+05	  

4.00E+05	  

4.50E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SND1	  

S706	  

S569	  



SNF1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

1.80E+06	  

2.00E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SNF1	  

all	  S211	  

S487	  

S413	  

0.00E+00	  

5.00E+05	  

1.00E+06	  

1.50E+06	  

2.00E+06	  

2.50E+06	  

3.00E+06	  

3.50E+06	  

4.00E+06	  

4.50E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SNF1	  

all	  S211	  

S487	  

S413	  
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Min	  of	  DR	  (48	  min=+2NM-‐PP1)	  

SNF1	  

T210	  

S211	  (all)	  

S401	  S413	  

S403	  

S413	  



SPA2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SPA2	  

T1179	  S1180	  

S961	  

all	  S599	  S605-‐7	  

S599	  

S274	  

S182	  S183	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SPA2	  

S961	  

T1179	  

S979	  

0.00E+00	  

5.00E+04	  

1.00E+05	  

1.50E+05	  

2.00E+05	  

2.50E+05	  

3.00E+05	  

3.50E+05	  

4.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SPA2	  

S961	  

T1179	  

S979	  



SPG4	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

3.00E+08	  
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SPG4	  	  

all	  S60	  S66,	  S60	  S66,	  
S60	  S67,	  S60	  S63	  S66-‐7	  

0.00E+00	  
5.00E+05	  
1.00E+06	  
1.50E+06	  
2.00E+06	  
2.50E+06	  
3.00E+06	  
3.50E+06	  
4.00E+06	  
4.50E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SPG4	  

all	  S63-‐S67	  

0.00E+00	  
1.00E+06	  
2.00E+06	  
3.00E+06	  
4.00E+06	  
5.00E+06	  
6.00E+06	  
7.00E+06	  
8.00E+06	  
9.00E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SPG4	  

all	  S63-‐S67	  



SPT20	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SPT20-‐T516	  

SPT20	  

No	  data	  in	  experiments	  1	  and	  2	  



SQS1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

3.00E+08	  

3.50E+08	  
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SQS1	  

S105	  

all	  S343	  S345,	  S343	  
S349	  

all	  S343,	  	  S345	  

S334	  
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S105	  
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2NM-‐PP1	  [µM]	  

SQS1	  

S105	  



SRP68	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+06	  

1.00E+07	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SRP68-‐T570	  

No	  data	  in	  experiments	  1	  and	  2	  



SSB1	  SSB2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SSB1	  SSB2	  

all	  S515,	  S516	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

1.40E+06	  

1.60E+06	  

1.80E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SSB1	  SSB2	  

all	  S515,	  S516	  
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STE20	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  
5.00E+04	  
1.00E+05	  
1.50E+05	  
2.00E+05	  
2.50E+05	  
3.00E+05	  
3.50E+05	  
4.00E+05	  
4.50E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

STE20	  

S195	  

all	  S517,	  S511/2	  T516,	  	  
S512	  S517	  

0.00E+00	  
5.00E+04	  
1.00E+05	  
1.50E+05	  
2.00E+05	  
2.50E+05	  
3.00E+05	  
3.50E+05	  
4.00E+05	  
4.50E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

STE20	  

S195	  

all	  S517,	  S511/2	  T516,	  	  
S512	  S517	  

0.00E+00	  

5.00E+07	  

1.00E+08	  

1.50E+08	  

2.00E+08	  

2.50E+08	  

3.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

STE20	  

all	  S192,	  S195	  

all	  T572,	  T573,	  T575	  



SYH1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+07	  

4.00E+07	  

6.00E+07	  

8.00E+07	  

1.00E+08	  

1.20E+08	  

1.40E+08	  

1.60E+08	  

1.80E+08	  

2.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

SYH1	  

T672	  

Y688	  

S638	  

S27	  T31	  

S696	  S701	  S709	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

SYH1	  

S687	  

T672	  

0.00E+00	  

1.00E+05	  

2.00E+05	  

3.00E+05	  

4.00E+05	  

5.00E+05	  

6.00E+05	  

7.00E+05	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

SYH1	  

S(Phospho)YISLDTLR	  
S687	  

STT(Phospho)HIASTMPV
AGNQSK	  T672	  



TCO89	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

TCO89	  

S120	  

S332	  

S546	  

0.00E+00	  

2.00E+05	  

4.00E+05	  

6.00E+05	  

8.00E+05	  

1.00E+06	  

1.20E+06	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

TCO89	  

S120	  

S332	  

S546	  

5.00E+06	  

5.00E+07	  

5.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

TCO89	  

S84	  

S120	  

S290	  

all	  S546,	  S549	  



TDA1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

5.00E+06	  

5.00E+07	  

5.00E+08	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

TDA1	  
all	  S380	  

all	  S380	  S383,	  
S379	  T381,	  T381	  
S383	  

T538	  

T504	  

	  -‐	  	  	  	  
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	  1,000,000	  	  

	  1,200,000	  	  
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	  1,600,000	  	  

	  1,800,000	  	  

	  2,000,000	  	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

TDA1	  

all	  S379,	  S380	  

all	  S380	  T381,	  T381	  S383	  

T538	  

T504	  

	  -‐	  	  	  	  

	  100,000	  	  

	  200,000	  	  

	  300,000	  	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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TIP41	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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TMA10	  
	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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TOM10	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  
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TSL1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	  	  	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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UIP4	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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VAN1	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.0.E+00	  

5.0.E+06	  

1.0.E+07	  

1.5.E+07	  

2.0.E+07	  

2.5.E+07	  

3.0.E+07	  

3.5.E+07	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

ph
os
ph

op
ep

Ed
e	  
le
ve
l	  

Time	  (min	  DR;	  48=+2nmpp1)	  

VID30	  

S248	  

0	  

100000	  

200000	  

300000	  

400000	  

500000	  

600000	  

0	   0.5	   1	   10	  

2NM-‐PP1	  [µM]	  

VID30	  

S248	  

0	  

100000	  

200000	  

300000	  

400000	  

500000	  

600000	  

700000	  

WT	   K84R	   T210A	   ∆	  

Genotype	  

VID30	  

S248	  



VPS53	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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WHI3	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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XRN1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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YAT2	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  
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S784	  S786	  

S809	  S813	  
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2.00E+08	  
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YAT2	  

all	  S2	  S10,	  S3	  S9	  



YBT1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

1.00E+07	  

1.00E+08	  

1.00E+09	  

0	   10	   20	   30	   40	   50	   60	  

YBT1	   S940	  S944	  

ALL	  S936	  S940,	  S937	  
S940	  

ALL	  S952	  S955,	  S953	  
S955,	  T954	  S955	  

ALL	  S953,	  S955	  

ALL	  S945	  S952/3	  
S955/7	  

S1516	  S1519	  
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YBT1	  
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S944	  
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YKR023W	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  

1.00E+07	  

2.00E+07	  

3.00E+07	  
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YLR177W	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  

0.00E+00	  
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3.50E+08	  
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YLR257W	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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all	  S48,	  S49	  

all	  S66,	  Y67	  
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YMR206W	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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YNL247W	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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YPI1	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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YPR172W	  

	   	   	   	  SNF1	  genotype 	   	   	   	   	   	  	  2	  NM-‐PP1	  (µM) 	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  

Min	  of	  derepression	  (48	  =	  +	  2	  NM-‐PP1	  (10	  µM)	  
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